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Fig. 6.- Electroforesis en gel de agarosa (2%) de los fragmentos de ADN amplificados por PCR con los iniciadores
ITS1/ITS4 de dos especies de Cantharellus. 1-6: C.cibarius; 7-15: C.lutescens; P: patrén de peso molecular (escala
de 100 pb)[LLORENS, 1996] (arriba). Fig. 7.- Electroforresis en gel de agarosa meta-Phor (1.8 %) de los
fragmentos de digestion generados con las endonucleasas de restriccion Hinf Iy Msp I en Tricholoma spp. Trt:
T flavovirens;, Trp: T.portentosum; Trs: T.saponaceum. Los digitos se refieren a diferentes carpéforos de una misma
recoleccion; P: patrén de peso molecular (escala de 100 pb)[LLORENS, 1996] (abajo).
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Fig. 8.- Autoradiografia de un experimento de secuenciacion por el método de SANGER et al (1977), utilizando
marcaje radioactivo, de dos muestras (a,b) de ADN. Las letras A,C,G,T indican el tipo de dideoxianalogo
utilizado en cada caso. La lectura del gel se realiza de abajo a arriba. Muestra a: 5°... TCCATCCA
AATCTTCCCTAA...3’; Muestra b: 5°...TGCGCATCAAGCAACGAGT...3".



Revista Catalana Micol., vol.20: 187-198 Barcelona 1997 197

1994). Por otro lado, estas técnicas también se estan utilizando para establecer relaciones
filogenéticas entre distintos grupos de hongos y facilitar su clasificacion taxonomica (WHITE et al.,
1900).
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CUADROI
N° de ciclos Amplimeros
1 2
2 4
3 8
4 16
5 32
10 256
15 8.192
30 268.435.456




